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Figura 1. Separação cromatográf ica de desmedifame e

fenemedifame. A detecçã o dos picos foi com base em UV (254 nm).

Usando acetonitrila, obteve-se uma resolução de 0,40; usando

metanol, obteve-se uma resolução de 0,36 (de acordo com EP).

Desmedifame Fenemedifame

A
b

so
rb

â
n

c
ia

 [
m

A
U

]
2 2

18

10
10

6,40

20

6,556,50
Tempo (min)

A
b

so
rb

â
n

c
ia

 [
m

A
U

]

6,450 6,625 6,700
Tempo (min)

Mistura



Figura 2 (A e B). Estruturas químicas do desmedifame e fenemedifame e seus respectivos fragmentos 

detectáveis. As diferenças estruturais dos dois compostos e seus respectivos fragmentos estão indicados em 

verde e vermelho. As massas monoisotópicas de espécies protonatadas, carregadas individualmente estão 

indicadas abaixo das estruturas químicas.

Figura 2 (C e D). Gráficos espelhos dos espectros das massas por verificação completa de desmedifame (superior) 

e fenemedifame (inferior) com baixa tensão (30 V) e alta tensão (60 V) CID na fonte. No CID com tensões de 30 V, 

os compostos protonatados (m/z 301,1) e seus adutos de amônia (m/z 318,2) são as espécies dominantes. No CID 

com tensão de 60 V, os respectivos fragmentos, m/z 182,1 para desmedifame e m/z 168,1 para fenemedifame são 

as espécies dominantes.

Principal [M+H]+: 301,1 Fragmento [M+H]+: 182,1
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Figura 3. Dissociação induzida por colisão (CID) na fonte. Os componentes envolvidos na facilitação da CID na fonte estão representadas de forma esquemática.  

Uma tensão de offset (desvio) é aplicada ao tubo de transferência de íons, lente do tubo e skimmer. Isso resultado em um aumento do potencial entre eles e o 

octopolo Q00 acelerando ainda mais os íons viajando em direção ao octopolo Q00. Dentro do octopolo, as moléculas de analito poderão colidir com as 

moléculas do nitrogênio residual e fragmentar se a energia cinéticas das moléculas forem alta o suficiente. Fragmentos com a o mesmo estado de carga da 

molécula principal continua a viajar em direção do quadrupolo.6
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Figura 4. Otimização da eficiência de fragmentação. A e B. Intensidades do sinal das verificações por SIM para íons principais e íons de 

fragmento em diferentes tensões para CID. C e D. Espectros representativos das massas em verificação completa nas tensões de 20, 30, 60 

e 90 V mostrando a diminuição dos íons principais com o aumento da tensão da CID e aumento inicial dos íons de fragmento com o 

aumento da tensão da CID e a diminuição posterior com a CID em tensão de 90 V.
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Fragmento do desmedifame

(m/z 182,1)

Figura 5. Análise das misturas das amostras com diferentes proporções de desmedifame e fenemedifame. As proporções das misturas das amostras estão 

indicadas na parte superior, os cromatogramas UV são mostrados no meio e as verificações SIM sobrepostas dos fragmentos são mostradas na parte inferior.

Fragmento de fenemedifame (m/z 168,1)


