
ACGGATTAGA AGCCGCCGAG CGGGTGACAG CCCTCCGAAG GAAGACTCTC CTCCGTGCGT

CCTCGTCTTC ACCGGTCGCG TTCCTGAAAC GCAGATGTGC CTCGCGCCGC ACTGCTCCGA

ACAATAAAGA TTCTACAATA CTAGCTTTTA TGGTTATGAA GAGGAAAAAT TGGCAGTAAC

CTGGCCCCAC AAACCTTCAA ATGAACGAAT CAAATTAACA ACCATAGGAT GATAATGCGA

TTAGTTTTTT AGCCTTATTT CTGGGGTAAT TAATCAGCGA AGCGATGATT TTTGATCTAT

TAACAGATAT ATAAATGCAA AAACTGCATA ACCACTTTAA CTAATACTTT CAACATTTTC

GGTTTGTATT ACTTCTTATT CAAATGTAAT AAAAGTATCA ACAAAAAATT GTTAATATAC

CTCTATACTT TAACGTCAAG GAGAAAAAAC CCCGGATCGG ACTACTAGCA GCTGTAATAC

GACTCACTAT AGGGAATATT AAGCTTGGTA CCGAGCTCGG ATCCACTAGT AACGGCCGCC

AGTGTGCTGG AATTCTGCAG ATATCCATCA CACTGGCGGC CGCTCGAGCA TGCATCTAGA

GGGCCGCATC ATGTAATTAG TTATGTCACG CTTACATTCA CGCCCTCCCC CCACATCCGC
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